ZKO105

Target Position: exon 2

Sense Strand Sequence
tgttactgaacgaatgtgcgaatattaaaccaactttacctctatctttagggaatagctaggtgtttgtagagaagtgtegt
gggttagtaaagcagtattaactttgcttggaggattgcatgtgtttgactcaacattgegttgtttgtgtgatcatctatagT
TTCTGCCTGAACATGAGCAGTGGTCAGAGAGAGTGAGGAAACGATTGTATTATGGTCTGGATT
CTGACAGCACGCTGGATGCTCTATCATGCCCCATGACAGgtgagtcaacttaatttaaaaataggcatgg
gctagtataagattctgatggtatgaaaaccttgaataaaagtatcacagttttacgggattatcaccactgctcttaaatat
attatttttaaatgtctgggttaaaaacaaacctttttttactttgaacacaatatattttattttaggaaacatttcaaatattt
tggagcagtaaacatgtcaggctaaataattcaaatgaatcattgacttctgetgtattcattagtttcaaaaacacagattt
ctttgcgatttaaaatagcatctaggatatattttatgcgggagatactgttgtec

Uppercase: intron/noncoding sequence

Lowercase: intron/noncoding sequence

atcg : Forward/Reverse primer

atcg : cas9 target site

ZKO105a: 3bp deletion, 1bp insertion
CLUSTAL format alignment by MAFFT G-INS-i (v7.215)

WT TGACAGCACGCTGGATGCTCTATCATGCCCCATGACAGgtgagtcaacttaatttaaa
ZK0105a TGACAGCACGCTGGATGCTCTATCATGCC—GTGACAGgtgagtcaacttaatttaaa
sfekeokieekskeoseokeokooeoioslooklok | sokseiokeioksokseioksokseiokeoksoksokokekok

ZKO105b: 4bp deletion, 6bp insertion
CLUSTAL format alignment by MAFFT G-INS-i (v7.215)

WT TGACAGCACGCTGGATGCTCTATCATGCCCCA——TGACAGgtgagtcaacttaatttaaa
ZK0105b TGACAGCACGCTGGATGCTCTATCATGCCTAAGTCGACAGgtgagtcaacttaatttaaa
fepkekskosooloeoseeoslookiok, k| siokeokeokekeiokeokseiokeoksokskekoksoksok



